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UNIVERSIDAD DE LA FRONTERA

DIRECCIÓN ACADÉMICA DE POSTGRADO
Programa de la Asignatura
I.- IDENTIFICACIÓN DE LA ASIGNATURA
	Nombre de la Asignatura 
	:
	Bioinformática aplicada a la salud pública

	Código 
	:
	

	Programa (Doc. Mg. Esp)
	:
	Epidemiología Clínica. 

	Horas, Módulos
	:
	32 Horas

	Calidad 
	:
	electivo

	Tipo de formación
	:
	Especializada

	Carácter  (Teórico., Práctico., T/P)
	:
	T/P

	Régimen
	:
	Presencial

	Académicos participantes
	:
	Vinicius Maracaja Coutinho / Raúl Arias Carrasco


II.- Descripción DE LA ASIGNATURA

	Asignatura electiva que entrega a los estudiantes principios básicos de análisis bioinformáticos de datos masivos para el estudio genómico de problemas asociados a la salud pública. serán abordados análisis genómicos (dna-seq y rna-seq) asociado a enfermedades y patógenos humanos.

El curso abordará avances metodológicos y tecnológicos recientes, con el propósito de permitir al estudiante visualizar aplicaciones de la bioinformática, entregándoles nuevas herramientas útiles para la generación del conocimiento que permita profundizar en estudios genómicos.


III.- Objetivos 

	General: CONOCER LOS principios básicos para el análisis E interpretación de datos masivos genómicos aplicados a la salud pública.
ESPECÍFICVOS:

· DESARROLLAR HERRAMIENTAS IntroducTORIAS al ambiente Linux.

· IDENTIFICAR Conceptos básicos de análisis de datos obtenidos a través de la secuenciación de DNA y RNA.
· IDENTIFICAR Aplicaciones de la Bioinformática en la salud pública.




IV.- RECURSOS METODOLÓGICOS
	El curso se desarrollará mediante:
- Clases expositivas y prácticas
- Discusión de artículos científicos

- Trabajo práctico

- Elaboración de Informe escrito



V.- EVALUACION
	- Presentación Oral (40%)
- Trabajo Escrito (60%)




VI.- Contenidos
	Bioinformática Aplicada al Análisis de Datos Masivos
- Introducción al ambiente Linux.

- Conceptos básicos de análisis de datos obtenidos a través de la secuenciación de DNA y RNA.

- Aplicaciones de la Bioinformática en la salud pública.

 


VII.- BIBLIOGRAFIA
	· Artículos científicos en el tema.
· Wang, X. (2016). Next-Generation Sequencing Data Analysis. 1st Edition, CRC Press.
· Korpelainen et al. (2015). RNA-Seq Data Analysis: A Practical Approach. 1st Edition, CRC Press.




